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はじめに

本書では、次世代シーケンサを使ったSSU解析サービスについて、次の２案をご提
案いたします。

（１）NGSSUシステムを利用した受託解析

菌叢の変化等を測定する解析を行って、必要な統計情報データを納品します。

（２）NGSSUシステムのご提供( NGSSU＋ )

NGSSUシステムをお客様自らデータ作成から参照、統計情報データのダウンロード
までWebのインタフェースで利用していただけます 。
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NGS

お客様のNGSでシークエンス解析

シーケンス

リード配列情報

前処理：
MultiPlexのバーコードの除去等

両端リードの結合
ﾒﾀデータファイルの作成

配列相同性によるクラスタリング
OTU（Operational Taxonomic Unit)の作成

OTUの既知RNA database による類似性による
分類アノテーション

分類アノテーションによるスーパークラスタの作成

種々の統計解析用データの作成

Phylogenetic tree 系統樹解析

OTU Heatmap

OTU Network

Alpha diversity

Beta diversity

PCA,Distance

チャイムを利用して
左記処理を実現する

QIIME

http://www.qiime.org/
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NGSSUシステムを用いた受託データ解析の流れ (ご提案1)
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SSU-rRNA解析の概要

微生物叢

DNA

Sequencing（pair-end）

シーケンスデータ

Assembling

Contig
OTU

r16sの特定領域をPCR r16sの特定領域をPCR

シーケンス用DNA

DNA調製Multiplex

Summary

Annotation
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OTU Heat map
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Taxonomy sammary
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SSUデータ解析支援システム：NGSSU＋ 構成概要(ご提案2)

お客様研究室内

★リード配列・メタ情報・解析結果管理
★Webによるパイプライン実行管理

データ解析プラットフォーム
（Pipe Line Soft：QIMME）

★QIIME
・Taxonomic Classification
・OTU
・Phylogenetic Analysis
・Viewer
・Statistics 

QIIME用フォーマット変換

QIIME

http://www.qiime.org/
統計解析用プラットフォーム
（Pipe Line Soft：QIMME）

お客様のNGSで
シークエンシング

シーケンシング

NGS
データ管理

パイプライン管理

統計情報可視化ツール

全てDB格納
エクスポート

全てWeb画面によるパイプライン実行・管理

サンプル情報&リード配列情報の管理機能搭載
データベース等のアップデート機能搭載
 リード配列の管理からデータ解析まで

Web画面によりパイプライン処理


