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１．はじめに

De novo 解析の結果を格納した実用的なゲノムデータ解析システムとして、
“Genome Annotation System”（以降、“GAS”と略します）をご提案いたします。

ゲノム配列から予測された転写配列に
リッチなアノテーションを付与したデータベースを
Webのユーザインタフェースで
簡単に検索・参照できるシステムです。

コンピュータの専門家に頼らず、
簡単にアノテーション情報を引き出すことができるツールです。

共同研究者同士でのデータを共有システムとして、
また、そのまま公開用システムとして利用可能です。
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２．シークエンシングからアノテーション作成及びGASご提供の概要

Sequencing and BaseCallお客様でのシークエンシング
及び、データ処理作業

弊社でもオプションで承ります。
※Assembly
※GAPクローズ
※Gene Prediction

システムの提供
２つのサービスがあります。
※クラウドの仮想マシンにインストール
※お客様のマシンにインストール

Genome Annotation System

GAS用のアノテーション作成作業
２つの製品があります。
※受託で行う。
※作成システムを提供する。

Genome

De novo Sequencing

Contig

Assembling

Annotation for GAS

Gene Prediction
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３．GASの主な特徴 NCBInrを利用したリッチアノテーション

●予測遺伝子の核酸配列を全生物種の登録蛋白質（NCBI Nr）へのBlastxを行い、類似性を示し
たすべての蛋白質情報と類似度を検索対象のアノテーションとして格納します。
●類似性を示したすべての蛋白質ごとに、NCBIの”Gene”データベースからKEGGと
GeneOntologyのアノテーションを抽出して、蛋白質と関連づけて格納することにより、予測遺
伝子とKEGG・GOの関係を作成します。
● 予測遺伝子のアミノ酸配列から、Pfam検索を行い、すべての結果を格納します。

予測転写物
BLASTでヒットした

アミノ酸配列

既知蛋白質 NCBI Gene

GO annotation
NCBI nr 全生物種の既知アミノ酸配列

へのBLASTで得られた関係

BLASTでヒットした
アミノ酸配列

BLASTでヒットした
アミノ酸配列

既知蛋白質

GO annotation

GO annotation

１転写産物：N種類のアミノ酸にヒット

１アミノ酸配列：N種類の蛋白質に関連づけられる

※主にアミノ酸配列が同じで生物種が異なる

１蛋白質：１種類のNCBI Entrez Geneに関連づけられる
または、Geneの情報がない蛋白質も多数ある

１Gene：複数種類のGO

または、GOの情報がないGeneも多数ある
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Pathwayを構成するタンパク質に類似性のある予測遺伝子を検索

GeneOntologyで予測遺伝子を検索

Pfamのドメインを持つ予測遺伝子を検索

既知タンパク質を指定して、類似性のある予測遺伝子を検索
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GOやKEGGのデータが存在する
蛋白質のTop Hitを提示します

生物種ごとにTop Hitの蛋白質を提示

GOとKEGGのデータが存在するマーク
クリックでGOとKEGGの詳細情報を参照

１

２

３
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４．GASのその他の特徴

GBrowse画面

●ゲノムブラウザの構築
GBrowse（※1）を構築し、ゲノムコンティグと予測遺伝子とアノテーションを参照可能とします。

●予測遺伝子に対するコメント機能
各予測遺伝子について、コメントを登録・編集・検索することができます。

●Blast検索機能
ゲノム配列へのBlast検索
予測遺伝子のアミノ酸配列に対するBlast検索

※1：GBrowseは、フリーのゲノムブラウザです。
現在、GBrowseには環状に表示する機能はありません。
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5．GASの構成とアノテーション作成の関係図

Genome Annotation System（GAS）

弊社内の計算機資源による
アノテーションデータの作成

データ投入
（オフラインです）

ブラウザ

（お客様環境）

※インハウスのシステムとしてお納めします。

インハウス
サーバ

●イメージ１ 受託でリッチアノテーションを作成し、お客様のマシンにインストールする場合

GBrowseGAS
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5．GASの構成とアノテーション作成の関係図

Genome Annotation System（GAS）

弊社内の計算機資源による
アノテーションデータの作成

データ投入

ブラウザ

（お客様環境）

クラウド
サーバ

●イメージ２ 受託でリッチアノテーションを作成し、クラウドの仮想マシンにインストールする場合

GBrowseGAS

Internet

Internet
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5．GASの構成とアノテーション作成の関係図

Genome Annotation System（GAS）

お客様のマシンで、
アノテーションデータの作成

データ投入

ブラウザ

（お客様環境）

※共同利用施設や多検体研究におすすめです

インハウス
サーバ

●イメージ３ お客様の環境にリッチアノテーション作成システムを提供し、
お客様のマシンで参照・検索システムが動作します。

GBrowseGAS
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6．GASのWebインターフェース

【納入実績】

●（独）森林総合研究所様の「ForestGEN」から
シイタケゲノム用のユーザインタフェースが公開されています。
BLAST検索画面から、DNA塩基配列やアミノ酸配列情報を入力し
検索すると、その配列と相同性の高いシイタケのDNA塩基配列、
遺伝子、アミノ酸配列等を調べることができます。
また、シイタケ遺伝子の転写産物（transcript）の検索画面から、
機能や構造の特徴等について詳細な情報を調べることができます。
ご参考にしていただければ幸いです。

http://forestgen.ffpri.affrc.go.jp/ja/info_le.html

●東京農工大学様、その他研究機関

http://forestgen.ffpri.affrc.go.jp/ja/info_le.html
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7．データ更新と年間サポート

●データ更新
弊社の計算機資源で、GASのアノテーション情報を更新しご提供いたします。
アノテーション情報の更新は、別途費用にて承ります。

●納入次年度以降の年間サポートについて
納入初年度と同様のサポート内容で次年度以降の年間サポートを別途費用にて承ります

（任意契約）。

※ 瑕疵による障害復旧作業を除くオンサイト作業は、都度お見積のうえ承ります。

●GASの納入初年度の年間サポートについて
(納入初年度)

お問合せ窓口の設置
不具合が発生した場合の原因一時切り分け
オフサイトによる障害復旧作業

(瑕疵による障害は、オンサイト或いはオフサイトにて復旧作業にあたります)

●リッチアノテーションのデータ作成システムのサポートについて
リモートメンテナンスが可能であれば、オンサイトと同様のリッチなサポートを提供します。
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8． GASの機能一覧

項目名 内容 オプション

アノテーション ● 予測遺伝子と全NCBI NrとのBlast結果とDescription

● Best-Hit protein（NCBI Nr）

● Pfam Hit

● Best-Hit of KEGG-annotated protein

● Best-Hit of GO-annotated protein

(例)

Reactome

Conserved Domain

ゲノム比較

検索機能 ● アノテーションに対する条件検索

● ユーザコメントに対する条件検索

● Blast検索（Contig、予測遺伝子）

ビューア ● ゲノムブラウザ

- GBrowse

- Genome Contig と予測遺伝子を表示

● Transcript Listing（予測遺伝子一覧表示画面）

- 予測遺伝子と付与されたアノテーションの一覧を表示

● Transcript Detail View（予測遺伝子の詳細画面）

- シークエンスとアノテーションの表示

その他 ● ユーザコメント機能

- 登録・追加･削除

● 配列データダウンロード機能

全BlastX結果による
リッチなアノテーション
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9．公開サーバとして活用することができます

※サーバへの不正侵入や改竄などを監視する

“サポートサービス”をご用意しています。

詳しくは、担当者までお問合せ下さい。

※サーバを一般公開する場合は、

サポートサービスをお薦めいたします。

Genome Annotation System（GAS）

ブラウザ

（お客様環境）

インハウス
サーバ

・共同研究者の間で共用利用
・成果の公開としてサーバを公開

●ゲノム解析支援システムとして、共同研究先との共有はもとより、公開用のシステムとしても
ご利用いただけます。

GBrowseGAS


